Supplementary Figure 5

IFNGR1 P ——) S

(1) (2)

1 -«-E--E--Q--E--V-=D--Y-=D--P--E-=T--T-2C--Y--l--K--V-uY-c-N-=V--Y--V--R--M--N--G--8--E--1--Q--Y--K--1 33
(1) 1 GAGAAGAGCAGGAAGTCGATTATGATCCAGAAACTACCTGTTACATTAAGGTGTACAATGTGTATGTGAGAATGAACGGAAGTGAGATCCAGTATAAAAT 100
® 1 GAGAAGAGCAGGAAGTCGATTATGATCCAGAAACTACCTGTTACATTAAGGTGTACAATGTGTATGTGAGAATGAACGGAAGTGAGATCCAGTATAAAAT 100

1 34

34 --L--T--Q--K--E--D--D--C--D--E--1--Q--C--Q--L- “l-=P--V--8S--8--L--N--8--Q--Y--C--V--S--A--E--G--V- 66
101 ACTBACGCAGAAGGAAGATGATTGTGACGAGATTCAGTGCCAGTTAGBGATTCCAGTGTCCTCACTGAATTCTCAGTACTGTGTTTCAGCAGAAGGAGTC 200
101 ACTBACGCAGAAGGAAGATGATTGTGACGAGATTCAGTGCCAGT TAGGATTCCAGTGTCCTCACTGAATTCTCAGTACTGTGTTTCAGCAGAAGGAGTC 200
67

67 -L--H--V--W--G--V--T--T-=E--K--S--K-<E--V--C-=l--Tecl--F--N-2S--8S--1--K--G--S--L--W--1--P--V--V--A-- 99
201 TTACATGTATGGGGEGTTACAACTGAAAAGT CAAAAGAAGTTTGTATTACCATTTTCAATAGCAGCATAAAAGGTTCTCTTTGGATTCCAGTTGTTGCTG 300
201 TTACATGTATGGGGMGTTACAACTGAAAAGT CAAAAGAAGTTTGTATTACCATTTTCAATAGCAGCATAAAAGGTTCTCTTTGGATTCCAGTTGTTGCTG 300
68 <L =-H--V--W:-:G--V--T--T--E--K--8--K--=E--=V--C-=l-:-T--1--F--N--8--8--1--K--6- ESEIEEWISI==FEEVESVETATE 100

100 A--L--L--L--F--L--V--L--8S--L-=V--L--1--C-=F--Y--1--K-=K--1--N--P--L--K--E--K-=S--l--1--L--P--K--8--L 133
w1CTTTACTACTCTTTCTAGTACTTAGCCTGGTATTGATCTGTTTTTATATTAAGAAGATTAATCCATTGAAGGAAAAAAGCATAATATTACCCAAGTCITT4%
301 CTTTACTACTCTTTCTAGTACTTAGCCTGGTATTGATCTGTTTTTATATTAAGAAGATTAATCCATTGAAGGAAAAAAGCATAATATTACCCAAGTCEITT 400
101 [ VN C - -F - - Y- -1 - -K--K--l--N--P--L--K--E-:K--S--l--l--L--P--K--S--L 134

401 GATCTCTGTGGTAAGAAGTGCTACTTTAGAGACAAAACCTGAATCAAAATATGTATCACTCATCACATCATACCAGCCATTTCCTTAGAAAAGGAGGTG 500
401 GATCTCTGTGGTAAGAAGTGCTACTTTAGAGACAAAACCTGAATCAAAATATGTATCACTCATCACATCATACCAGCCAT@BTTCCTTAGAAAAGGAGGTG 500
135 <=1 -=S--V-=V--R-=S--A--T--L--E--T--K--P--E--8-=K--Y=-V--S--L--1--T--S--Y--Q--P--C--S--L--E--K--E--V- 167

134 --I--S--V--V--R--S-—A--T—-L--E--T--K-—P--E—-S--K--Y-—V--S--L—-I--T--S-—Y--Q--P-lI.-S--L-—E--K—-E--V- 166

167 -V --C--E--E--P--L--8-<P--A--T--V--P--G--M--H--T--E--D--N-=P--G--K--V--E--H--T--E--E--L--S--8--1--T-- 199
W1GTCTGTGAAGAICCGTTGTCTCCAGCAACAGTTCCAGGCATGCATACIGAAGACAATCCAGGAAAAGTAGAGCATACAGAAGAACTTTCTAGTATAACAG6%
501 GTCTGTGAAGACCGTTGTCTCCAGCAACAGTTCCAGGCATGCATACIBGAAGACAATCCAGGAAAAGTAGAGCATACAGAAGAACTTTCCAGTATAACAG 600
168 -V --C--E--E--P--L--8-=P--A--T--V--P--G--M--H--T--E--D--N-=P--G--K--V--E--H--T-=E--E--L--S--8--1--T-- 200

200 E--V--V--T--T--E--E--N-=1--P--D--M--A-=P--G--S--H--L--T--P-=«1--E--R--E--8--8S--8--P--L--S--S--N--Q--8 233
601 AAGTGGTGACAACTGAAGAAAACATTCCTGACATGGCCCCGGGCAGCCATCTGACTCCAATAGAGAGAGAGAGTTCTTCACCTTTAAGTAGTAACCAGTC 700
601 AAGTGGTGACTACTGAAGAAAACATTCCTGACATGGCCCCGGGCAGCCATCTGACTCCAATAGAGAGAGAGAGTTCTTCACCTTTAAGTAGTAACCAGTC 700

201 E==V--V--T--T--E--=E--N-=1--P--D--M--A-=P--G--S--H--L--T--P--1--E--R--E--8--S--8--P--L--S--S--N--Q--8 234
234 - -E--P--C--S--V- “A--L--N--S--Y--H--S--R--N--C--8--D--8--D--H--8S--R--N--G--F--D--A--D--S--S--C- 266
701 TGAACCCTGCAGCGT CGCTTTAAACTCCTATCACTCCAGAAATTGTTCTGATAGTGATCACTCCAGAAATGGTTTTGATGCTGATTCCAGCTGT 800
701 TGAACCCTGCAGCGT CGCTTTAAACTCCTATCACTCCAGAAATTGTTCTGATAGTGATCACTCCAGAAATGGTTTTGATACTGATTCCAGCTGT 794
235 - -E--P--C--S-=V---=---- A--L--N--S--Y--H--S--R--N--C--S--D--S--D--H--S--R--N--G--F--D--T--D--S--S--C- 265
267 -L--E--S--R--N--S- -8--D--8--E--F-=P--P--N--N--K--G--E--1--K--T-2E--G--Q--E--L--l--T-=V--l--K--A-- 299
801 CTGGAATCACGTAACTC ATCTGATTCAGAATTTCCCCCAAATAATAAAGGTGAAATAAAAACAGAAGGACAAGAGCTCATAACAGTAATAAAAGCCC 900
795 CTGGAATCACATAACTC ATCTGATTCAGAATTTCCCCCAAATAATAAAGGTGAAATAAAAACAGAAGGACAAGAGCTCATAACAGTAATAAAAGCCC 891
266 -L--E--S--H--N--S----- S--D--S--E--F--P-=P--N--N--K--G-=E--l--K--T=-E--G--Q-=E--L--l--T--V--l--K--A-- 297
300 P--T--8-=F--G-=Y--D--K--P--H-=V--L--V--D--L--L--V--D--D--G--R--K--E--S-=L--1-:G--Y--R--P--T--E--G--S 333

901 CCACCTCCTTTGGTTATGATAAACCGCATGTGCTMGTGGATCTACTTGTGGATGATGGCCGEBAAAGAGTCCTTGATTGGTTACAGACCAACAGAAGGTTC 1000
892 CCACCTCCTTTGGTTATGATAAACCGCATGTGCTEBGTGGATCTACTTGTGGATGATGGCCGIAAAGAGTCCTTGATTGGTTACAGACCAACAGAAGGTTC 991

298 P--T--S-=F--G--Y--D--K--P--H-=V--L--V--D--L--L--V--D--D--G--R--K-=E--S--L--1--G--Y--R-=P--T--E--G--8 331
I L 338
1001 CAAAGAATTTTCATGAGATCAGCTAAGATGCACCAACTITGAAGTCTCATTTTCCTGGACAGTTTTCTGCTTT TTTCATGAAAAGATTATGA 1094
992 CAAAGAATTTTCATGAGATCAGCTAAGATGCACCAACTIBTGAAGTCTCATTTTCCTGGACAGTTTTCTGCTTTIMATTTCATGAAAAGATTATGA 1085
7 336

AGGTGATGCCCCAGGGACCTTTGTAGCCACTTCACTTTTTTTCTTTTCTCTGCCTTGATARTAGCATATGTTTTTGTAAGTTTTATGCATACAGTAATTT 100
@ 1843 AGGTGATGCCCCAGGGACCTTTGTAGCCACTTCACTTTTTTTCTTTTCTCTGCCTTGATABTAGCATATGTTTTTGTAAGTTTTATGCATACAGTAATTT 1942

,\
N

101 TAAGTGGTTAATTTCAGAAGAAATTCTGCAAGCTTTTCAAAATTGGACTTAAAATCTAATTCAAACTAATAGAATTAATGGAA TGTAAATABAAACET 197
1943 TAAGTGGTTAATTTCAGAAGAAATTCTGCAAGCTTTTCAAAATTGGACTTAAAATCTAATTCAAACTAATAGAATTAATGGAA TGTAAATABAAACHET 2042

WSGTATATATTTTTTATGAAACITTAIAGTTAGAGATTTTTAAATAAAGA TTTT 250
2043 GTATATATTTTTTATGAAACATTABAGTTAGAGATTTTTAAATAAAGABTTTT 2095
® \Macaca mulatta Chlorocebus sabaeus

M extracellular I transmembrane cytoplasmic



