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A	  

chromosome	   start	   end	   DR	   region	  type	   rank	  
chr2R	   16426864	   16426902	   2334,47	   test	   1	  
chr2R	   17592183	   17592223	   1096,54	   test	   2	  
chr2L	   18968823	   18968855	   1042,04	   random	   3	  
chr2R	   3849310	   3849356	   886,96	   test	   4	  
chr3L	   2197420	   2197451	   870,83	   random	   5	  
chr3L	   2483107	   2483185	   768,65	   test	   6	  
chr2L	   8510480	   8510514	   745,23	   random	   7	  
chr2L	   8214269	   8214301	   708,17	   random	   8	  
chr3R	   1498044	   1498083	   700,58	   test	   9	  
chr2R	   13280079	   13280149	   663,71	   random	   10	  
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